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Présentation des Journées

ChemBioFrance

ChemBioFrance est une Infrastructure nationale de recherche labellisée en 2018 par le Ministère
de l'Enseignement supérieur, de la recherche et de l'innovation. Sa mission est de fournir une offre
intégrée de services pour la découverte et l'utilisation de petites molécules pour "comprendre et
soigner le vivant" (sondes biologiques et candidats médicaments).

ChemBioFrance est une infrastructure distribuée sur tout le territoire national se compose des
piliers suivants :

La Chimiothèque Nationale (CN), qui maintient une collection de composés et d'extraits naturels
et qui les distribue aux utilisateurs. Elle est le fruit de la collaboration de 48 équipes, rattachées à
42  Organismes  de  recherche,  Ecoles  et  Universités  qui  fournissent  les  molécules  de  la
chimiothèque. Le laboratoire ICN de Nice est un des contributeurs de la Chimiothèque Nationale ;
Une plateforme de chémoinformatique distribuée sur 8 sites à laquelle contribue le laboratoire
IPMC de Sophia Antipolis ;
Un réseau de 9 plateformes de criblage dont fait partie la plateforme MaSC (Marseille Screening
Center) ;
Un réseau de trois plateformes d’ADME toxicologie.
Le siège de l'infrastructure est situé à Montpellier, de même que l'unité CNRS en charge de sa
gestion.

Les Journées annuelles de la Chimiothèque Nationale -
ChemBioFrance

Les  Journées  annuelles  de  la  Chimiothèque  Nationale  -  ChemBioFrance  revêtent  une  grande
importance  pour  cette  communauté  et  sont  l’occasion  pour  les  62  laboratoires  membres  de
l'infrastructure  de  faire  le  bilan  des  activités  menées,  d’échanger  leurs  expériences  sur  les
collaborations en cours et de définir les orientations et les objectifs pour l’année à venir.

Ces  journées  permettent  également  l’organisation  d’un  mini-symposium  autour  de  thèmes  à
l’interface de la chimie et de la biologie. Elles sont articulées autour de 3 conférences plénières par
des chercheurs renommés et d’une session de communications flash (3 min) et posters réalisés
par des étudiants et jeunes chercheurs.

Ces  journées rassemblent  une centaine de personnes,  parmi  lesquelles  des  représentants  des
équipes  partenaires  (1  à  2  personnes  par  unité)  et  des  acteurs  de  la  recherche  locale  (30
personnes).

Précédentes éditions :

Les Journées de la Chimiothèque Nationale sont organisées chaque année dans une ville différente
par une des équipes associées. Les dernières éditions se sont déroulées à Strasbourg (2019), à
Montpellier (2021) après une interruption en 2020 due à la situation sanitaire puis à Lyon (2022).
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Mot des organisateurs

La ville de Nice est au coeur d'un territoire exceptionnellement beau et contrasté, entre mer et
montage.  Sur  la  Côte  d'Azur,  les  sublimes  plages  et  la  mer  transparente  forment  un  parfait
équilibre avec les petits villages perchés de l'arrière-pays et les vertes vallées montagneuses. Au
printemps,  alors  que  l'hiver  quitte  les  montagnes  et  que  l'été  gagne  le  littoral,  il  n'est  pas
fantaisiste de débuter sa journée skis  aux pieds pour l'achever sur une plage.  Tout un art  de
vivre.... En Côte d’Azur, le CNRS compte 28 structures de recherche et de service réparties sur les
neuf des dix instituts du CNRS parmi lesquels on trouve les sciences du vivant notamment dans le
domaine de la santé, représentés par trois grands instituts de renommée mondiale (IPMC, iBV et
IRCAN),  ainsi  que les sciences chimiques au sein d’un institut de chimie à Nice (ICN),  par des
thématiques  originales  reconnues  internationalement  (arômes,  parfums,  synthèse,  molécules
bioactives). Le CNRS tout comme l’Inserm assurent une présence conséquente en lien étroit avec
ses  partenaires  académiques  de  l’Université  Côte  d’Azur  (UCA),  lauréate  du  label  Initiative
d’Excellence  Idex  (UCAJEDI).  La  Côte  d'Azur  offre  également  un  écosystème  industriel  et
d'innovation qui comprend des entreprises de classe mondiale,  des PME, des start-ups et des
pôles  de  compétitivité.  Sophia  Antipolis,  située  dans  parc  de  2400  hectares,  est  la  première
technopole d’Europe rassemblant 2500 entreprises, 40 000 salariés et 4500 chercheurs. Dans le
domaine de la santé et des biotechnologies, 170 établissements azuréens sont recensés dont près
d’un tiers appartient à l’industrie biopharmaceutique (4000 emplois) et un autre tiers spécialisé
dans la gestion et la logistique des essais cliniques et des services à l’industrie (CRO). 

Les  4èmes  Journées  de  la  Chimiothèque  Nationale-ChemBioFrance  auront  lieu  sur  le  site  du
château de Valrose à Nice. Classé Monument Historique depuis 1991, Valrose était le nom d'une
des plus belles propriétés de la Riviera. C'est aujourd'hui le nom d'un Campus universitaire parmi
les mieux situés de France, siège d’Université Côte d’Azur et de la Faculté des Sciences. Le site de
Valrose est facilement accessible par le tramway depuis la gare ou l’aéroport ou bien en voiture
(proximité de l’autoroute A8). Les sessions plénières auront lieu dans le théatre du château et les
réunions  de  travail  dans  des  salles  à  proximité.  La  salle  du  belvédère  attenante  au  château
permettra  aux  industriels  qui  le  souhaitent  d'exposer  leurs  produits  et  de  discuter  avec  les
congressistes

Le comité d'organisation des 4èmes Journées de la Chimiothèque Nationale-ChemBioFrance, aura
le grand plaisir d’accueillir les membres de ChemBioFrance et leurs invités les 01 et 02 juin 2023.
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Comité Scientifique des JCBF 2023 Comité d’Organisation (Nice)

M. Jean-Luc Galzi (Strasbourg)
Directeur du GIS ChemBioFrance

Mme Florence Mahuteau-Betzer (Paris)
Directrice adjointe du GIS ChemBioFrance

M. Pascal Bonnet (Orléans)
Comité exécutif de  ChemBioFrance

M. Bruno Figadère (Châtenay-Malabry)
Comité exécutif de  ChemBioFrance

M. Didier Rognan (Strasbourg)
Comité exécutif de  ChemBioFrance

Mme. Dominique Douguet (Nice)
Comité exécutif de  ChemBioFrance

Mme. Marie-Odile Fauvarque (Grenoble)
Comité exécutif de  ChemBioFrance

M. Pascal Villa (Strasbourg)
Comité exécutif de  ChemBioFrance

M. Kiet Tran (Montpellier)
Comité exécutif de  ChemBioFrance

Mme Valérie Le Toullec (USCBF-CN)

M. Kiet Tran (USCBF-CN)

M. Frédéric Assié (USCBF-CN)

Mme Dominique Douguet (IPMC)

Mme Cécile Laredo (IPMC)

Mme Sylvie Bachellez (IPMC)

Mme Sophie Martini (ICN)

Mme Elena Leveille (ICN)
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Le comité d’organisation des  4èmes Journées ChemBioFrance tient à remercier les  partenaires
publics et privés pour leurs contributions à la réussite de ces journées.

Sponsors

Subventions

Partenaires

Goodies
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Programme des 4èmes Journées ChemBioFrance

Jeudi 1er juin 2023 - accueil à partir de 8h30

Accueil à partir de 8h30
Accueil
Château de Valrose

10h00 - 12h00
Réunion du comité exécutif
Théâtre – Château de Valrose

12h00 - 14h00
Buffet Déjeûner
Salle à manger, Château de Valrose

14h00- 16h00

Réunion du bureau de la CN
Salle de séminaire de l’ICN
Atelier des chimiotécaires
Théâtre, chateau de Valrose
Réunion du pilier Criblage + ADME
Salle des actes, Château de Valrose
Réunion du pilier ChemoInformatique
Salle de convivialité de l’ICN

16h00 - 16h30
Pause Café
Salle à manger, château de Valrose

16h30 - 17h30

Réunion du bureau de la CN
Salle de séminaire de l’ICN
Atelier des chimiotécaires
Théâtre, chateau de Valrose
Réunion du pilier Criblage + ADME
Salle des actes, Château de valrose
Réunion du pilier ChemoInformatique
Salle de convivialité de l’ICN

17h30-18h00
Restitution des ateliers
Théâtre – Château de Valrose

Vendredi 2 juin 2023 - Château de Valrose

Accueil à partir de 8h00
8h30 -10h30

Assemblée Générale du GIS ChemBioFrance
Théâtre – Château de Valrose

10h30 - 11h00
Pause café et stands exposants
Salle à manger – Château de Valrose

11h00- 11h30
Session communications Flash
Théâtre – Château de Valrose

11h30- 12h00
Conférences invités
Théâtre – Château de Valrose

12h00 - 14h00

Buffet déjeûner
Salle à manger, château de Valrose
stands exposants – Session Posters
Salle à manger, château de Valrose

14h00 - 15h30
3 Conférences invitées
Théâtre – Château de Valrose

15h30 - 15h45 Clôture
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Conférence n°1  

Nathalie Gros1 , Christine Chable-Bessia1, Aymeric Neyret1,2, Sébastien Lyonnais 1,
Liubov Cherkashchenko3, Andres Merits 3 et Delphine Muriaux1,2

1-CEMIPAI UAR3725, CNRS & Université de Montpellier, Montpellier, France
2-IRIM UMR9004, CNRS & Université de Montpellier, Montpellier, France
3-Institute of Technology, University of Tartu, Tartu, Estonia

Systèmes de criblage pour la recherche de molécules antivirales contre les virus émergents

Le  centre  d’études  des  maladies  infectieuses  et  pharmacologie  anti-infectieuse,  CEMIPAI  est  une
plateforme mixte CNRS – Université de Montpellier mise à la disposition des chercheurs académiques et
privés pour l’étude des virus pathogènes de classe 3 et  pour la recherche de molécules antivirales ou
anticorps neutralisants. Nous présentons ici notre virothèque et les systèmes de criblage mis au point et
validés sur la plateforme, centrés sur les virus émergents : SARS-CoV-2 et arbovirus.

La pandémie liée à l’apparition du SARS-CoV-2 nous a conduit à développer des systèmes de production, de
titration et de criblage contre ce virus pour une recherche rapide de molécules antivirales. Nous présentons
ces systèmes, incluant (i) des systèmes de criblage sur différentes souches du virus SARS-CoV-2 et différents
types cellulaires (VERO E6, A549-hACE2, Calu-3), (ii) des tests de micro-neutralisation sur échantillons de
sérums,  plasmas,  salives.  Ces  systèmes sont  calibrés  par  des  molécules  de  référence et  des  anticorps
neutralisants, associés à des tests de RT-qPCR. De nombreux projets ont ainsi pu être réalisés à façon et
apporter appui à la réalisation de travaux académiques et privés.

Les arbovirus, dont les flavi- et alphavirus, représentent également un problème de santé publique majeur
et une menace croissante autour de la Méditerranée et dans les DROM-COM. Le criblage de molécules
contre ces virus reste un enjeu crucial pour l'identification de traitements anti-infectieux. Or, les génomes
ARN des flavi- et alphavirus ont une faible tolérance aux insertions de gènes rapporteurs, les virus portant
des modifications sont souvent génétiquement instables. Nous avons développé puis sélectionné dans ce
contexte une nouvelle génération d’arbovirus (Chikungunya, Zika et Dengue-2) génétiquement modifiés et
stables  pour  induire  une fluorescence (mCherry,  OxGFP)  ou la  production de NanoLuciferase  dans  les
cellules infectées. Des systèmes de criblage de molécules ou d’anticorps ont ainsi pu être développés à
partir de ces virus rapporteurs
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Conférence n°2  

Dr Jade Dussart-Gautheret
Equipe Molécule Bioactives, Institut Chimie de Nice, UMR 7272 CNRS
Université Côte d’Azur, 28 avenue Valrose, 06100 Nice, France

Phosphinates : des développements méthodologiques aux applications biomédicales

The main objective of our research group over the last years has been to develop new chemical strategies
to address several challenging questions in biology and medicine using small organic molecules. It includes
the  development  of  new  synthetic  methodologies  and  disruptive  drug  discovery  programs  with  the
application of modern green organic, medicinal and phosphorus chemistry as well as chemical biology for
the identification and validation of new biological targets.

The team has high contribution in the identification and validation of new bioactive molecules and novel
relevant targets, particularly to overcome drug resistance in oncology.

In the last few years, we focused on the design and development of relevant synthetic methodologies of
new organophosphorus compounds more precisely on H-phosphinate synthesis. Indeed, this relevant H-
phosphinates derivatives represent an interesting scaffold in medicinal chemistry for the design of new of
bioactive compounds.
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Conférence n°3
Cédric GAGGIOLI1,2, Laurence Bianchini3, Enora LECORGNE1, Aline Mongis3, Audrey LAFON1

1 Université Côte d'Azur, Inserm U1081, CNRS UMR 7284, IRCAN, plateforme 3D-Hub, 28 Avenue 
de Valombrose, 06107 Nice
2 Université Côte d'Azur, Inserm U1081, CNRS UMR 7284, IRCAN, Tumor Stroma Interactions, 28 
Avenue de Valombrose, 06107 Nice
3 Université Côte d'Azur, Inserm U1081, CNRS UMR 7284, IRCAN, Genetics of solid tumors, 28 
Avenue de Valombrose, 06107 Nice

3D Spheroid screening of the «  National Essential Chemical Library » to identify
inhibitors of dedifferentiated liposarcoma growth and invasion.

Cancer is the leading cause of death worldwide highlighting the urgent need to develop innovative
methods in order to identify new generation anti-cancer treatments. Three-dimensional (3D) cell
culture has recently emerged since such systems recapitulates more closely the complexity of solid
tumor. Indeed, 3D cell culture models can recreate a complex tumor microenvironment including
diffusion of oxygen, nutrients, waste and drugs where cellular interactions can be recapitulated. In
this context, we developed the 3D-Hub-S platform, specialized in 3D multicellular tumor spheroids
(MCTS) embedded into an extracellular matrix, enabling low or medium throughput screenings of
anti-cancer  drugs  targeting  cell  proliferation,  invasion  and chemoresistance.  Drug  efficiency  is
evaluated by measuring the integrated density  of  the spheroid  core and tumor cells  invasion
within the matrix using transmitted light microscopy acquisitions. Moreover, image-based analysis
is confirmed by mitochondrial activity quantification through bioluminescence assay. 

Here, using the 3D-Hub-S spheroids culture, we have screened the national essential chemical
library  to  identify  new inhibitors  of  dedifferentiated liposarcoma (DDLP)  growth and invasion.
When diagnosed, surgical treatment is the main form of therapy for DDLP, which is associated
with  a  reported  local  recurrence  rate  of  41% to  52%,  15% distant  metastatic  rate,  and  30%
disease-related  mortality  rate.  Anthracycline-based  regimens,  either  as  single  agents  or  in
combination  with  the  alkylating  drug  ifosfamide,  are  the  conventional  first-line  therapy  for
advanced  illness.  Unfortunately,  this  treatment  hasn't  always  shown  positive  clinical  results.
Therefore, the creation of more potent, cutting-edge therapeutic approaches is required to treat
DDLP.
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Conférence n°4
María Jesús Pérez de Vega
Instituto de Química Médica, IQM-CSIC, 28006 Madrid, Spain pdevega@iqm.csic.es

Invited Talk Polyhydroxy diphenyl propanones as PAMs of the α7 nAChR with analgesic
activity

The α7 Nicotinic acetylcholine receptors (α7 nAChRs) are ligand gated channels widely expressed in the
nervous  system,  implicated  in  several  pathologies,  like  cognition  disorders,  schizophrenia,  pain  and
inflammation. Allosteric modulation is especially attractive because it permits the selective regulation of
these channels,  and avoids many of  the adverse effects  associated with ligands that  interact  with the
agonist binding site. After the initial screening of a heterogeneous collection of small natural products, a
new series of polyhydroxy-substituted chalcones that behave as potent and selective positive allosteric
modulators (PAMs) of α7 nAChR was identified. Optimization of the series by chemoselective reduction of
the α,β–unsaturated carbonyl linker of the chalcone structure permitted the identification of polyhydroxy
diphenyl propanones as new PAMs of the α7 nAChRs. Preliminary ADME studies indicated the need for
additional optimization of the chemical structure. This prompted us to prepare some prodrugs and a new F-
containing derivative with the aim of enhancing permeability and improving the pharmacokinetic profile.
The biological characterization of the new compounds, including the results in an in vivo model of analgesia
and in vitro studies to prove their neuroprotective capacity, showed the potential of this series. This work
was supported by the Spanish Ministerio de Ciencia e Innovación: (MICINN) PID2021-126423OB.
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Communication flash n°1

High throughput electrophysiology with FDSS'μCELL/EFS

Jean-Marc D'Angelo

Hamamatsu

Voltage-gated ion channels regulate many physiological functions and are targets for a number of drugs. 
Patch-clamps electrophysiology is the standard method for measuring channel activity. But it is laborious
and costly. Here we will report during the short talk an automated instrument, a 96-Channel electrode
array that  is  mounted on the FDSSµcell/µCELL(Hamamatsu Photonics  K.K,  Hamamatsu,  Japan),  a  high-
throughput Kinetics microplate imager for cell-based fluorescent or Luminescence assays. The Electrical
Field Stimulation (EFS) system is capable of delivering an electric field in 96 wells of a microplate at a living
cells using specific fluorescent probes 
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Communication flash n°2

Titre

Xavier Saunier 
Beckman

lorem ipsum
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Communication flash n°3

Apprentissage machine pour le criblage des protéine-kinases.

Gilles Labesse
Centre de Biochimie Structurale UMR5048

L'utilisation d'apprentissage machine pour la prédictions des affinités et de la qualité des poses de ligands
après amarrage dans le site actif des protéines-kinases par notre serveur @TOME, sera présenté.
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Communication flash n°4

D’AD2P à MaSC : une réponse pour contrer les virus émergents

Guillemot Jean-Claude
Plateforme AFMB

Ces trois dernières années ont mis en évidence, pour certains, l’impact potentiellement dévastateurs des
émergences virales. De bonnes nouvelles sont attendues prochainement dans le domaine des AMM pour
de  nouveaux  antiviraux,  et  beaucoup de  ces  succès  reposent  sur  l’expertise  unique  accumulée  par  la
recherche académique. De plus, plusieurs stratégies d’identification de nouveaux antiviraux ont montré
leurs  limites,  par  exemple avec le  criblage ayant  comme finalité  le  repositionnement de médicaments
existants. 

Pour être en capacité de répondre à des criblages quantitativement plus importants, innovants, nous avons
défini un périmètre nous permettant d’y répondre avec nos approches complémentaires de criblage. Nous
sommes en capacité de cribler des chimiothèques de plus de 100 000 molécules, contre des cibles virales
ou  cellulaires,  contre  des  isolats  cliniques  en  P3,  complété  en  aval  par  l’ensemble  de  nos  essais
orthogonaux, cellulaires, modèles petits animaux, approches structurales, et bien plus !
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Poster n°1

Screening and profiling of bioactive molecules at the CMBA platform

Emmanuelle  Soleilhac,  Caroline  Barette,  Sophie  Gerbaud,  Stéphanie  Bouillot,  Marie-Odile
Fauvarque
Univ. Grenoble Alpes, CEA, Inserm, IRIG, UA13, Plateforme de Criblage pour des Molécules Bioactives, 38000 Grenoble,
France

Bioactive molecules are chemical compounds modifying the activity of a biological target in vitro or in vivo.
Such molecules are critical for both drug discovery and the development of chemical tools to study protein
function in a temporal and putatively reversible manner. Molecules selected from biochemical or enzymatic
in vitro assays are used to disrupt full, or part, of protein activity whereas phenotypic screening based on in
cellulo assays greatly enhances the probability to select molecules active in a living organism. The CMBA
screening platform is an open facility managing more than 75,000 compounds, which helps in developing
robust miniaturized assays and performs large-scale automated screens (HTS). We also develop innovative
high-content protocols to monitor complex cell  phenotypes using automated microscopy, for the high-
content screening (HCS) of small chemical libraries or for the in-depth characterization of compounds of
interest and their analogues, at the cellular level. In this frame, we have designed several in-house assays to
establish the profiling of chemicals based on their bioactivity on the cell behavior or phenotype (viability,
proliferation, apoptosis, migration, cytoskeleton, signaling, autophagy...) on cancerous and non-cancerous
cells, on 2D or 3D (spheroids) models. Beside our activity of service, we aim at searching for molecules
specifically interfering with members of the deubiquitinating enzymes family (DUBs) which mutations are
associated with various diseases including chronic inflammation, cancer and neurodegeneration. To date,
most of the hundred known DUBs have unknown substrates and only a handle of molecules targeting DUBs
have  been  published.  We  address  this  issue  by  combining  genetics,  cell  biology  and  chemogenomics
approaches.
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Poster n°2

Service d'ADME-Tox Illkirch 

Claire Bourban

Service d'ADME-Tox Illkirch 

Le processus de recherche de médicaments est long et fastidieux. Il nécessite de nombreuses études et un
remaniement  des  molécules  en  cours  de  développement.  L'évaluation  des  propriétés  d'ADME-Tox
(Absorption,  Distribution,  Métabolisme,  Excrétion  et  Toxicité)  doit  être  menée  pendant  les  phases
d'exploration, d'optimisation et de développement préclinique. Ces propriétés permettent de caractériser,
de trier les composés et de prédire leur comportement après administration chez l'Homme. TechMedILL
est un service de la Plate-forme de Chimie Biologique Intégartive de Strasbourg, située à l'ESBS, qui fournit
des services dans le domaine de l'ADME-Tox. Le service travaille avec des laboratoires académiques et non-
académiques (sociétés, start-up et entreprises privées) depuis 2008. Notre catalogue de tests comprend
tous les aspects des propriétés ADME-Tox des petites molécules médicamenteuses. L'activité du service
s'effectue selon les règles de qualité mises en place au laboratoire (Certification ISO 9001 et NF X50-900).
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Poster n°3

Electric Field Stimulation Technique for High-Throughput Screening of Voltage-Gated Ion
Channels.

Jean-Marc D'Angelo
Hamamatsu

Hamamatsu Photonics developed a 96-channel electrode array system that is mounted on the FDSS/μCELL.
The  Electric  Field  Stimulation  (EFS)  system  is  capable  of  delivering  an  electric  field  in  96  wells  of  a
microplate at a time. The electrical stimulation allows the monitoring of the activity of voltage sensitive ion
channels in living cells using specific fluorescent probes. The EFS system is a complementary system to
electrophysiology techniques that can be used to rapidly screen the activity of  compounds on voltage
sensitive channels.
Tow assays perfomed at the Institut de Génomique Fonctionnel ( IGF) are presented here ( Data from Dr.
Vincent Compan).  In a first assay, a primary culture of Hippocampal Neurons from newborn mice was used
to monitor the calcium release with GCamp6s sensor upon stimulation of voltage sensitive channels at the
plasma membrane.  In a second assay, the effect of sodium channels blockers ( TTX) on the transmembrane
FluoVolt dye ( Molecular Probes) was monitored using the Electrical Field Stimulation with variable voltage
and Frequencies.
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Poster n°4

High-Throughput Experimentation

Eugénie Roméro-Laboureur
SCBM

High-Throughput Experimentation (THE) allows for general reactions to be run at 1/8th (10 µmol)
or 1/32th (2.5 µmol) normal reaction scale, cutting down the amount of substrates needed to find
the  optimum conditions.  It  also  allows  a  high  number  of  reaction conditions  to  be  tested  in
parallel, and helps researchers to map the chemical space of a specific reaction. In the same time,
HTE can be an rapid and cost-effective way to synthesize chemical libraries.
Inspired by the most important academic HTE center at UPenn, Philadelphia, the CEA has recently
assembled a state-of-the-art academic laboratory designed to aid in the development of novel
synthetic methodologies and solve challenges in difficult chemical transformations and embrace
direct-to-biology approaches in drug discovery.

18



Poster n°5

Plateforme SynBio3, Synthèse de Biomolécules et de Biopolymères pour la Biologie

Pascal Verdié

Institut des Biomolécules Max Mousseron
Département de chimie des acides aminés, hétérocycles, peptides et protéines
Université de Montpellier

La plateforme SynBio3 a pour objectif de fournir aux programmes de recherche académiques et
privés en sciences de la vie un approvisionnement rapide et fiable en molécules et polymères
bioactifs. Au-delà de son rôle de plateforme de synthèse ouverte, SynBio3 vise à être un point
d'accès unique à la  communauté des biologistes qui  donnera un élan puissant à la  recherche
interdisciplinaire  et  translationnelle.  SynBio3  appartient  à  l'Institut  des  Biomolécules  Max
Mousseron (IBMM) et repose sur une expertise unique à l'interface de la biologie et de la chimie.
Par  conséquent,  SynBio3  fournit  non  seulement  des  percées  techniques  dans  la  chimie  des
biomolécules, mais permet également aux programmes scientifiques en biologie de démarrer et
de  se  développer  rapidement  en  fournissant  les  matériaux  de  départ  nécessaires,  depuis  les
composés de preuve de concept jusqu'aux structures élaborées. La principale caractéristique de
SynBio3 est que les chercheurs peuvent non seulement trouver une installation pour réaliser la
synthèse d'une molécule ou d'un polymère cible pour des applications dans le domaine de la
santé, mais aussi une expertise scientifique large et approfondie pour les aider à mener leur projet
interdisciplinaire et à trouver des solutions originales à leurs problèmes et à réaliser leurs percées
scientifiques.
Créée en 2007 au sein du département acides aminés et peptides de l'IBMM et labellisée IBiSa en
2013, la plateforme SynBio3 s'est développée et est aujourd'hui constituée de deux installations :
"Peptides  et  molécules  bioactives"  et  "Polymères".  Les  deux  installations  technologiques  sont
hébergées à l'IBMM, au Pôle Chimie Balard de Montpellier, sous la responsabilité du Pr. Gilles
Subra.
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Poster n°6
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